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Pfropfiibertragung von Cherry leaf roll virus (CLRV)-Varianten aus Birken deutscher und

finnischer Standorte
Transmission of Cherry leaf roll virus (CLRV) variants from German and Finnish birches by grafting

Das Cherry leaf roll virus (CLRV) ist ein weltweit verbreitetes Nepovirus, das der Familie der Secoviridae angehort.
Zum weiten Wirtspflanzenkreis zéhlen vor allem Laub- und Obstgehdlze. Seit 2002 werden in Birkenbestanden
Finnlands vermehrt typische CLRV-Symptome, wie Blattscheckung und Blattrollen, beobachtet (Jalkanen et al.,
2007). Bisherige Untersuchungen haben gezeigt, dass CLRV-Varianten aus finnischen und deutschen Birken
atypische Verwandtschaftsbeziehungen aufweisen (von Bargen et al. 2009). Die genetische Diversitat der CLRV-
Varianten aus Deutschland und Finnland soll durch Pfropfungsexperimente naher charakterisiert werden.

Im Frithjahr 2011 wurden Reiser CLRV-infizierter Birken aus Finnland (Betula pubescens) und Deutschland (Betula
pendula) auf 2-jahrige Birkensamlinge (B. pubescens bzw. B. pendula) gepfropft und unter identischen Be-
dingungen kultiviert. In den Vegetationsperioden 2011 und 2012 erfolgten regelmaBige monatliche Bonituren
auf CLRV-verdachtige Symptome sowie die Probennahme von Blattmaterial zum Nachweis von CLRV mittels
serologischer und molekularer Methoden.

Die Pfropfung von Reisern CLRV-infizierter Birken aus deutschen Herkiinften war mit bisher 70 % vitalen Reisern
erfolgreich. Dagegen tiberlebten lediglich 21 von 100 gepfropften Reisern von Virus-infizierten finnischen Birken
bis zum September 2011. Davon zeigten vier der verwendeten Unterlagen fiinf Monate nach Pfropfung erstmals
Virus-verdachtige Symptome an den Blattern, wie chlorotische Flecken und Adernbanderungen und/oder
Nekrosen. Dieses deutet darauf hin, dass die Virustiibertragung vom Reiser auf die Unterlage erfolgreich war. Im
Mai 2012 wiesen 17 Reiser der 70 gepfropften Birken deutscher Akzessionen CLRV-verdachtige Symptome auf,
wahrend in 8 Unterlagen und 2 von 3 vitalen Reisern der finnischen Birken chlorotische Adernbanderungen oder
Nekrosen auftraten. Das Virus konnte bisher mittels DAS-ELISA und RT-PCR unter Verwendung konservierter
Primer in 23 von 70 untersuchten Reisern detektiert werden. Der Nachweis von CLRV erfolgte zum Teil auch in
Reisern ohne Symptomauspragung. Die infizierten Reiser stammten dabei ausschlieBlich von zwei Spender-
Baumen aus Berlin.
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Nachweis des European mountain ash ringsport-associated virus (EMARaV) in Sorbus

aucuparia L. verschiedener europdischer Standorte
Detection of European mountain ash ringspot-associated virus (EMARaV) in Sorbus aucuparia L. in different European
locations

Die Eberesche (Sorbus aucuparia L.) ist als robuste Baumart in Europa hauptsachlich in Waldern und Siedlungs-
gebieten verbreitet. Seit mehr als 50 Jahren wird von Krankheitssymptomen wie chlorotischen Ringflecken und
Scheckungen der Blatter an verschiedenen Standorten berichtet. Unter anderem durch den Nachweis der Uber-
tragbarkeit des Erregers durch Pfropfung (Fiihrling und Blttner, 1995) sowie im Elektronenmikroskop dar-
gestellte Partikeln (Ebrahim-Nesbat und Izadpanah, 1992) ging man von einer viralen Natur des Agens aus. Im
Jahr 2005 wurden die Symptome schlieBlich mit dem European mountain ash ringspot-associated virus (EMARaV)
assoziiert (Benthack et al., 2005; Mielke und Mihlbach, 2007). Es handelt sich hierbei um ein RNA-Virus mit
einem segmentierten Genom aus vier negativ-orientierten RNAs, das Ahnlichkeiten zu Vertretern der Familie
Bunyaviridae zeigt. Aufgrund der abweichenden Genomorganisation wurde EMARaV als Typspezies des neuen
Genus Emaravirus anerkannt. Bisher ist die Verbreitung des Virus in Europa wenig untersucht. Daher wurden
Ebereschen mit virus-verdachtigen Symptomen verschiedener europdischer Standorte auf eine EMARaV-
Infektion getestet. Fiir den Nachweis des Virus wurde Gesamt-RNA aus Ebereschenblattern isoliert und die vier
Genomkomponenten mit Primernpaaren analog zu Mielke et al., 2008 detektiert. Das Virus konnte in 14 von 28
untersuchten Ebereschen nachgewiesen werden. In 12 analysierten Blatt-Proben waren mindestens zwei der
vier VRNAs mittels RT-PCR detektierbar. Diese Untersuchungen belegen erstmals das Vorkommen des Virus
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