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graminis Ubertragen. P. graminis bildet Dauersporen, in denen das Virus Uber mehrere Jahre
Uberdauern kann und infektids bleibt. Bis heute ist gegenlber dem Virus nur eine
Translokations-Resistenz bekannt. Diese verhindert, dass SBWMV von den infizierten
Wurzeln in die Bléatter der Wirtspflanze wandern kann. Ertragsverluste durch SBWMV kénnen
nur durch den Anbau von resistenten Pflanzen verhindert werden. Die molekularen
Grundlagen, wie SBWMV mit der Wirtspflanze wahrend der Infektion interagiert sind noch
unbekannt. Mit der Untersuchung vom viralem Movement Protein (MP), einem Protein von
Bedeutung fiir die Bewegung des Virus durch die Pflanze, soll die Interaktion zwischen
SBWMV und der Wirtspflanze besser verstanden werden. Dafiir nutzen wir Fluoreszenz-
markiertes MP, um dessen zellulare Lokalisationen und pflanzliche Interaktionpartner in der
Modellpflanze Nicotiana benthamiana zu identifizieren. Ein besseres Verstandnis der
Interaktion soll anschliel3end helfen, neue Strategien zur BekAmpfung von SBWMYV zu finden.
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149 - Aufklarung der SBWMV-Wirt-Interaktion - Subzellulére Lokalisierung
von CP-RT wahrend der Infektion

Illuminating SBWMV-host interaction — Subcellular localization of CP-RT during infection
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Bodenbirtige Getreideviren verursachen erhebliche Ernteverluste und stellen daher eine
groRe Bedrohung fiir die Landwirtschaft in Europa, Asien und Amerika dar. Das bodenburtige
Weizenmosaikvirus (SBWMYV) infiziert verschiedene Pflanzenarten wie Weizen, Roggen oder
Gerste und wird durch einen Plasmodiophorida namens Polymyxa graminis Ubertragen.
Resistenzen gegen die Virusinfektion sind kaum beschrieben; in Weizen kodieren die Gene
Sbm1 und Sbm2 fiir eine Translokationsresistenz, die die Infektion auf die Pflanzenwurzeln
beschrankt. Eine erfolgreiche Infektion der Wurzeln und die Translokation des Virus in das
obere Pflanzengewebe hangt vom viralen Movement Protein (MP) und dem Coat Protein
Readthrough Protein (CP-RT) ab. Wir modifizierten einen SBWMV cDNA-Klon, um
fluoreszierende CP-RT-Fusionsproteine (CP-RT:FP) zu exprimieren und diese hinsichtlich
ihrer subzellularen Lokalisation und ihrer Funktion wahrend der Virusinfektion zu untersuchen.
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150 - Einfluss von Vergilbungsvirusspezies der Zuckerribe auf Ertrag und
Qualitat nach kinstlicher Feldinokulation und Nachweis genotypischer
Unterschiede beziiglich der Anfalligkeit

Influence of sugar beet virus yellows species on yield and quality after artificial field inoculation
and detection of genotypic differences with respect to susceptibility
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Die virose Vergilbung, die durch einen Komplex aus verschiedenen Virusarten verursacht
wird, wird hauptsachlich durch die Blattlausart Myzus persicae tibertragen. In Europa sind das
Beet yellows virus (BYV), das Beet mild yellowing virus (BMYV) und das Beet chlorosis virus
(BChV) wirtschaftlich am bedeutendsten, wéhrend das Beet mosaic virus (BtMV)
vergleichsweise selten nachgewiesen wird. Die Symptome sind sehr variabel und zeichnen
sich durch Chlorosen und Nekrosen sowie beim BtMV durch mosaikartige Vergilbung alterer
Blatter aus. Das Befallsrisiko héangt von nattrlichen Schwankungen der Blattlauspopulation
ab und wird durch klimatische Bedingungen sowie dem Infektionszeitpunkt wahrend der
Vegetation beeinflusst. In der Vergangenheit wurde die virése Vergilbung bei Zuckerriiben
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