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Das Canine Distemper Virus (CDV) ist das verursachende Agens einer hochansteckenden
Erkrankung fur Hundeartige, der Staupe. Das Virus wurde 1905 erstmals beschrieben und
ist taxonomisch in die Familie Paramyxoviridae und dem Genus Morbillivirus eingeordnet.
Lange Zeit galten Spezies aus der Familie der Canidae als einzig empfangliche Wirtstiere.
Neueste Erkenntnisse zeigen, dass der Wirtskreis, insbesondere in der Wildpopulation, weiter
gefasst werden sollte (Martinez-Gutierrez und Ruiz-Saenz, 2016). Die in den letzten Jahren
publizierten CDV-Sequenzen sowie eigene Untersuchungen zeigen, dass die verfugbaren
real-time RT-PCR-Systeme zur universellen und sensitiven Detektion von CDV-Stammen
aus verschiedenen Wirtstierarten und geografischen Regionen nicht optimal sind und eine
Anpassung notwendig ist.

Das Ziel des Projektes war die Entwicklung, Etablierung und Validierung von zwei unabhan-
gigen one-step RT-gPCR-Verfahren, zum sicheren Nachweis von CDVin Haus- und Wildtieren
weltweit. Dazu wurde ein bestehender Staupe-RT-qgPCR-Assay entscheidend adaptiert und
zusétzlich ein komplett neues System entwickelt. Beide CDV-RT-gPCR-Systeme zeichnen
sich durch eine sehr hohe, vergleichbare analytische sowie diagnostische Sensitivitat und
Spezifitat aus und kénnen wechselseitig mit Inhibitions- bzw. Extraktionskontrollen kombiniert
werden. Zur Validierung der beiden CDV-RT-gPCR Duplex-Assays wurden Proben verschie-
dener Herkiinfte (Hund, Marder, Marderhund, Waschbar, Fuchs, Dachs) aus Deutschland
und Europa verwendet. Die Reduktion des eingesetzten Mastermixes ermdéglicht die paral-
lele Durchfilhrung beider CDV-RT-gPCR-Systeme ohne entscheidende Kostensteigerungen.
Dies macht den Nachweis von CDV-Genom als auch die interne Prozesskontrolle sehr sicher
und robust.
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